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Die Sequenzanalyse hat sich in der Lebenslaufforschung als explorative insb. typenbildende
Methode etabliert und wird auch zunehmend in anderen Forschungsfeldern verwendet. In den
letzten Jahren hat sie sich schnell entwickelt: Eine Vielzahl von Algorithmen wurde vorge-
schlagen, die fiir sozialwissenschaftliche Fragestellungen besser angepasst sind. Mit der Dis-
krepanzanalyse wurde eine Mdéglichkeit vorgestellt, den Einfluss von unabhéngigen Variablen
auf die Unterschiede zwischen Sequenzen zu priifen. Die angewandte Forschung verwendet
meist noch einen ,klassischen“ Optimal Matching Algorithmus. Der Workshop gibt daher
einen Uberblick iiber den aktuellen Stand und die Moglichkeiten der Sequenzanalyse anhand
von einem Anwendungsbeispiel mit EU-SILC Langsschnittdaten und dem R-Paket
TraMineR. Nach einer Einfithrung in die Sequenzanalyse wird das ,klassische* Optimal Mat-
ching (OM) und ausgewéhlte Erweiterungen und Alternativen vorgestellt. AnschlieBend wird
die sog. Diskrepanzanalyse erlautert, die eine Art ANOVA fiir Sequenzdistanzen ist. Im an-
gewandten Teil des Workshops werden Sequenzdaten beschrieben und visualisiert. Mittels
der vorgestellten Distanz-Algorithmen wird eine Typologie von Sequenzen erstellt und der
Einfluss einer unabhéngigen Variable auf die Sequenzedistanzen getestet. Am Ende des
Workshops besteht die Méglichkeit, Fragen zur Sequenzanalyse zu stellen und im Workshop

zu diskutieren. Anmeldungen bitte per Mail an matthias.pohlig@wiso.uni-hamburg.de. Fragen

auch gerne vorab per Mail.
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